国家寄生虫资源库2020年度开放课题指南

一、开放课题主要工作内容和方向

构建国家寄生虫资源库，不仅是建设与国家生物安全相关的重大科技支撑装置之需要，也是推动寄生生物种质资源的收集整理工作，提升种质资源的共享利用率之需要。打造一个世界一流的寄生虫资源库，不但可以更好地为科学研究、疾病防控及经济生产等活动服务，还可以使寄生虫学的科研范围更广、研究水平更高，从而影响整个生命科学的进程。
寄生虫跨越动物界和原生生物界，拥有复杂的生活史和独特的生物学特性，既不同于普通的经济动物，又不归属于微生物。从研究的角度看，近年来研究领域主要关注寄生虫与其宿主之间的关系，探讨这些生物和环境之间的问题，更注重阐述他们生存的方式。因此目前以重点研发为首的课题主要聚焦细胞生物学、生物资讯学、分子生物学、免疫学、遗传学和生态学等内容。从应用的角度看，我国属于寄生虫病危害严重、流行广泛的国家，人体寄生虫病、动物寄生虫病及植物寄生虫病的防治是我国的常规任务，新发或罕见的虫种常有报道。
由于寄生虫种质资源的定义跨度较大，涉及生物学、医学、农牧、林业等多个行业和领域，因此寄生虫种质资源的收集较为复杂。资源库拟采用开放课题的方法，对国内外从事相关领域研究的科技团队进行资源合作整合。现阶段开放课题的收集范围为原虫、吸虫、绦虫、线虫、媒介动物等。资源库将研究全球寄生虫资源种类与分布情况，并对照补充收集新发、罕见、入侵的寄生虫虫种资源，开展高水平的资源种类标准化研制，将资源收集与保存、科技资源汇交、资源应用等工作提升至较高的水平。
资源库主要工作方向：
方向1：扩大寄生虫种质资源收集整理的范围与品种。研究全球寄生虫资源种类与分布情况，在全球范围内通过现场采集、标本交换等方式，对照补充收集全球新发、罕见、入侵的寄生虫或媒介虫种资源；

方向2：构建人体、动物、植物寄生生物种质资源遗传材料库。开展资源样本的生物学测定与研究，包括重要生物样本的DNA序列分析或种系分析，建立具有特色的遗传材料、种质资源等专项资源库区和数据库；

方向3：构建寄生虫种质资源分子材料及其基因标签信息库。对重要寄生虫和媒介生物进行高通量测序，描绘物种基因组特征和多样性，分别构建DNA基因信息库、基因多态性信息库、专项研究信息库（如疟疾基因组数据库、医学贝类基因库等）等；
二、开放课题主要资助范围

资源库的重点任务之一是开展全球寄生虫资源种类与分布情况系统研究，并对照资源库现有的保藏种类和数量进行差距分析，针对资源收集的差距和空白所在开展收集工作。另一个重点任务是提高自身为重大科技服务的能力，推动和促进资源、课题及人员的横向联合，保证科研项目的资源汇交。
因此，资源库在2020年的开放课题将重点资助那些符合平台发展方向，又具有创新意义的资源收集及资源应用创新类课题。主要资助如下研究方向：

1、资源收集与评价
1.1、资源库目前尚未收集的资源
资助重点包括新发、罕见、或入侵我国的寄生虫及其媒介虫种；对我国国民健康、经济生产等领域造成重大影响（危害或有益）物种的地域株；主要产地与分布地区在中国以外，但属于人体、兽医、农林生产相关的寄生虫及其媒介虫种；无危害物无经济利益，但作为模式生物具备较高科研价值的寄生虫及其媒介虫种等。
1.2、资源库已有的资源

资助重点为收集整理寄生虫及其媒介的生物材料的项目，生物材料包括重要或具备较高科研价值寄生虫及媒介生物的突变体，遗传修饰株，或其它遗传物质（如重组质粒、突变基因）等；分子文库材料包括全基因组文库、cDNA文库等；其他生物材料包括单克隆或多克隆抗体、感染寄生虫的动物血清等常用生物材料。分子材料应完成测序或具备相应的基因标签信息。
2、标准株的建立鉴定与保藏
资助重点为对我国国民健康、经济生产等领域造成重大影响的，或具备较高科研价值的寄生虫及其媒介虫种、有明确DNA信息或种系分析资料、且对品系特征有清晰描述的标准株建设项目。投标项目涉及的物种应该具备易于区分的相对性状、且该性状能够稳定遗传给后代。无论是从自然界分离到的野生型或经人工选育得到的突变型纯种，应确保其不污染杂菌、不发生或少发生变异，传代中可保持该虫株的各种培养特征和生理活性。
3、重要性状发育或变异监测、寄生虫抗药与环境适应性进化
资助重点为属于人体、动物或植物寄生虫、因地域或环境差异导致携带重要特色性状（如尺寸、颜色、形状、行为等出现明显差异）的变异株收集整理项目；因主要产地与分布地区用药策略差异导致寄生虫产生重大抗药性突变的抗药株收集项目；因主要产地与分布地区环境差异导致寄生虫产生适生性突变（如耐热耐寒、快速入侵宿主、高扩散性等）的变异株收集整理项目等。
三、资助类别

   为了更加有效地管理课题，充分发挥资源库开放课题在科技资源汇交和新资源探查等方面的作用，课题资助方式拟定为如下两种类型：

1、 科技资源汇交类项目
申报者需持有市厅级及以上等级的自然科学类纵向科研项目，如科技部、国家自然科学基金委员会等下达、列入科技计划体系的各类科研项目。申请者根据在研课题的设置，申请资源汇交类项目，提交在研课题的资源列表。专家组审议该课题涉及的生物资源跟资源库开放课题的规划是否吻合，并决定是否给予资助。获取资助后，中标者结合在研课题的工作进展，向资源库提交生物资源、与资源对应的数据库。
2、 资源探查类项目
专家组根据资源库发展规划和国际热点研究问题，以提高资源库的代表性和完整性为目的，提出资源收集方向；或针对一些濒临消亡的虫种、媒介资源提出保藏需求。申请者根据专家列出的方向，结合自己团队的专业特点自由申请。获取资助后，中标者按照申请时约定的规划方向进行虫种收集整理工作，并在约定时间内向资源库提交生物资源、与资源对应的数据库、资源分布探查报告或综述。
四、2020年度重点资助领域

    1、新物种收集类：动物性水产品中寄生虫的鉴定、媒介携带新病原体的发现、媒介与媒介传播疫病（外寄生虫、原虫）的探查、我国非洲猪瘟媒介生物区系调查、输入性疟原虫及非洲地域株的收集整理、我国罕见植物寄生线虫的收集整理、东部农区土壤线虫多样性调查、罕见人兽共患寄生虫病的收集整理。

2、标准株建设类：弓形虫标准株的建立、重要吸虫标准株的建立、旋毛虫隔离株的鉴定与标准株的建立、泡球蚴标准株建设、大豆胞囊线虫标准株建设。
3、重要变异检测、抗药或适生性进化类：入侵螺类种群遗传变异及适应性机制探查、特殊地域地貌下甲壳类生物的物种多样性、广州管圆线虫对其宿主的适应性研究、球虫耐药性产生机制调查。
五、开放课题的申请与评审

开放课题资助实行基金制。国内外科学工作者都可以在本指南范围内提出申请，经资源库批准资助后，即可获取经费并安排收集任务。具体办法如下：

1、开放课题的申请者一般应为副研究员（或相当专业技术职务者）以上科技人员或获得博士学位的科技人员；其它申请者需有一名副研（副教授）以上专家的推荐；鼓励青年科技人员申请。

2、申请者登录TDRC网站，在开放基金新闻中下载申请书，按要求认真填写，并取得所在工作单位同意（可在邮件中表明），将电子版发送到资源库秘书处，由资源库组织专家评审后，按照相关要求，将纸质版加盖公章后，在规定日期前提交资源库。

3、开放课题资助额度为科技资源汇交类项目不超过5万元，资源探查类项目不超过10万元，执行期不得超过资源库本轮执行期，课题经费的使用需符合科技部专项经费管理办法及实验室依托单位相关财务规定。
六、执行说明

1、本次课题的执行期为2020年6月至2020年12月底。自本指南公布之日起，开始接受课题申请，截止日期为2020年5月15日。申请者需在规定日期内提交纸质申请书一式三份（以邮戳日期为准），并通过E-mail将申请书电子版提交至秘书处。
2、需提交课题年度进展报告，专家组将根据课题提交的年度进展报告，决定是否继续资助及资助经费的增减。课题结束时，科技资源汇交类项目应提交生物资源、与资源对应的数据库、结题报告。资源探查类项目应提交生物资源、与资源对应的数据库、资源分布探查报告或综述。
3、根据承担单位对资源库管理的有关精神，研究人员承担课题所取得的成果（论文、专著、专利、获奖），应在作者单位栏同时标注TDRC课题号NPRC-2019-194-30。
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